Bmp6 3’UTR (NM_007556.4)
GTTGAAGCTGGTGTGTGTGTgtgggtggggecatggttctgecttggattcctaacaacaacatctgecttaaaccacgaacaaca
gcacagcgaagcegggatggtgacacacagagggatcgtgacacgcagacacatctcecgetggtgccttacccacggaggcttttatgaggacct
tgtcaagggctttcccagttcctaactgageagttgetggtctgcaggaagetggaaggcettgtagtacaggectggaaactgeagttacctaatgttc
gectececcaacceegeccggagtagttttagettttagatctagetgettgtggtgtaagtagagagtaaacttgaaggaatattaaatatceetgggtt
gaaagacccggtggtggctctacagecacccatcccagggagatttttgcagacatccgaatggaggggagaagggeactctttcaggttccattee
cagcaagggcagctcacacaggacctgcagectggccatcagecaggctetgtggaggtgccttetgtctactgttgtagttacgtgttttgtgttgact
ctcggtggtgtgagaatgtactaatctctgtcaagacaaactgtageatttccaccecatcctecteectccctcacagaattctttactagaacccaaag
tagacagaccgtactttgtggcagagccatgaagcatctgccgtagecgtcatttaageccacagaacagcagaatttgattctacatctcgtgggeag
cctggetggacatgegtgttaacatcaggaacactggetccaacatcggcetetgtaaccectaactctgetetttgecttttccctacctaageattecat
ggctcagggctagagtctaaagecgaaacccagagagggaagggccctgectgtaagaatgggttGTCAAGGTGAGCATGCTG
TG

seed seq 204-209 taactg mutated to GGCACT

Igf2 3UTR (NM 001122736.2)

TGCAATGTAGTACCAT Caatctgtgacctcctcttgagecagggacagttccatcacgtcccacactaagatetetetgetceactceecte
cccaggtttctecttacccacccccatgeccegectecceacatcaggetgttceecttgececacaccatcgggeaaggggatctcageagttctaa
aaaaccaaatttgattggctctaaacaacccaattgacaccccccaaattatatattcacattaaaaaaaactttaaaaactacagtccctttaaaaacaa
attggcttttaagaaattccataactgataatctaaaaattaaataactaaagaaattaattggctaaaaacatactaaaaattaattggcttaaaaacaatt

ggcaaaatcaaataattcggcegecccccccccttcatcttctttccatttggatctttagtcaaattggctaagacttggatcccagaacccaagaagaa
aggaaggggacccaaaattttgcaggtggcatgtcattgettcagtgecectctecttatcccaageacctttagtgtaaagetggetgagaacaacaat
agccgcccaaactctttcttcactggtcattccatcacaaatgtcececccatgtcaccaagggggctgggtgaaagaacccaaggagaagaacagaa
catgaaaactggaaatagaacttaattggcacaagcccccagtcccaaaatcteacttttccctacctaccctaaaaagcacatgattatactcacace

cacaggcattaacacacacatacacataacacatatgcacacacacacacacacacacacacacacacacacagaggtatgcacacccacataatt
ggatgaaaacattgaaatggctgaacaacttcgatttgaaccacattccccaaaacaaggeccatcccaaatttcctgageagtttgeatggtttgage
tctectcccaatccatetagtttctgetgetgettattggetctatgtgtgaccaggcetgetagttetgtetttctcagtgagggaggtgttctagcaaggct
caattccatctaagcacctgtccacatggtgageccggtgctcececcaaccacceecgecatgaggaccaatgactagecagtgtagaataagtitgg
ccagataaggagatggcactgccaagtgatacatgetgeccaagta ACCTGACCCCTAGTTGTGCT

seed seq 800-807 acacacat mutated to GTCAGTGC

Six3 3UTR (NM 011381.4)

ATCCCTAGAACAAACCGAA Atcaggatacacagacagatacacacacaagtccatacacactcccaccccagecaaaaatatatt
taaaaaaaaacaagaaaaataaattaacctcaaaccatcaacaaccccaccaccacctactaccacggecaccccaaaggaccgegacgecaac
agacagtcacaaacgctgatgttgcgggcagaaagcataaaagaggtgacaattgtatactttctaggacaagecacggcttetccttttggttcccac
ggaccceggcaccccacctgeatgacgatttatttgtatctgggaaaatattctctctagtttaaaatgatttaaagagactatacaaaaaaacaaaaaca
aaaacaaaaaaaaaacaccaccaccgcecgetgegacaagacgacaaaaagcagacaaaaagaaaaaaatctgacctctecgttttgaatttgttgtt
taaaaaaaaaaaaggaaagaaagataggaaaaaactcctcgagagaaatagcaaatgtttctaccttetgttgctettttctectttggecectetctetet
ctctetetetetctetetctetctetetctetetetetctetetetgtttttaagtccaagtattggtcaaacaaaatgeaatectetgtttttgttcagecgacaat
cattttcttcgtaagcacctttttctctccactetgtcactgcct GTGTGGGTACTGGTTATAAATG

seed seq 129-136 acacacac mutated to GAGTGTCT

Tfep2l1 3UTR (NM 023755.2)
GCAGCAGCGCCTGCACCTGTcccctgecccatggateectggetgtgaaaggtgcaccactgtcagetgetgtetcacctgacaa
gctcagactaggagggactctacccagaccaggaaagcetacagacaaccatggacacaaagtctggtgtacagaagaaagecageggtteecttc
tcetttectettggcttttaggtttttaagtttcttgttctgtttcctgggcagatagtggggatgtecatcetettaaactctgageectgeagttggagggtee
tttgatgtattggtccttcctgtctectetettatgtcaccetgattectgettetttttcttgagtcactggcettcatggetagetetgecaatctcacaagggce
tccacacacagttctcctectaatactgacttectttctcaggaccctggtagecatgtetetectgttcttggatgacttgataagactggagctatttattt
gtgccttecatttctttctcagtcgecttgtetctaaggatctgetacattcaageccagagtctetgeattgacatggtagatggeacagtgtacctatgt
gacctctcattgtgtattagttccttttctgttgctgtgataagatactctgacaaaggceaacttgataaagaaagggcettgttttggcttagagttttgtagg
gattatggtggatattatggtgaggaaggtegccaaacagaaagcetagetgatctcattttcatacacgtaggaagcageacagagagaaagageaa
gagcaggaaatggtacaagecttcaaggaccaccaaccccagtgacttacttcctccagecaagactgeatcctctaaaagecccataacctcagea
gactacatcaccaactgggaccacgtgttcaaatacataagcccatgggatacatttctcattcaagecacacattttgeccatgtgacctcccacatttt



ctagttagagatgctatggactaggagatgacatgtgacttcctcaccagggaagagaggtgaggacagaatgattcctcatggaccactactgtgta
ttctcatttctgttgagcaaagagtactaagaggtgaagattctgttatccagtggecttgaccatccattctagacatttgggttggggtatgtctcagta
gatccctcectggeaagtatgaggecctgggeaccatcccagegetacagecaggaggtacttactgaattetetttttcagACAACCTCAGC
TAACCACTG

seed seq 394-400 cacacac mutated to AGAGATT



